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Upper sequence: as provided
Lower sequence: as sequenced

Sequence identity: 100%

GCTAGCCTGGECACGTGI TCCGTATA

NERRRR NN RRRRRRRRRRR Y
TGOGGGGT TCTCATCATCATCATCATCATGGTATGGCTAGCCT GGCACGT GTTCCGTATA

AAGT TGCAGI TATTGGECACCGGT CGTGT TGGT GCAACCT TTGCATATACAATGCECAATTG

LECEEEETEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
AAGTTGCAGT TAT TGGCACCGGT CGT GT TGGTGCAACCT TTGCATATACAATGGCAATTG

61 --------- o o o o o +

TTCCGEGTGTTGCACGTATGGT TCTGGT TGATGCAGT TCCGEGT CTGAGCAAAGGTGT TA

LECEEEETEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
TTCOGGGT GT TGCACGTATGGT TCTGGT TGATGCAGT TCCGGGT CTGAGCAAAGGTGTTA

121 --------- o o o o o +

TGGAAGATATTAAACATGCCGCAGCAGT TTTTCGT CGTAGCATTCAGGT TGAAGCATATG

LECEEEETEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
TGGAAGATAT TAAACATGCCGCAGCAGT TTTTCGT CGTAGCATTCAGGT TGAAGCATATG

181 --------- o o o o o +

ATGATGT TAGCAAAGT GGAAAAT GCCGATGCCATTGT TATTACCGCAGGT AAACCGCGTA

LECEEEETEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
ATGATGT TAGCAAAGT GGAAAAT GCCGATGCCATTGT TAT TACCGCAGGTAAACCGCGTA



301

361

421

481

541

601

AAGCAGATATGAGCCGT CGT GATCTGECAAAAGT TAATGCACAGATTATTCGCGATATCG

LECEEEEEEEr e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
AAGCAGATAT GAGCCGT CGTGATCTGGECAAAAGT TAATGCACAGATTATTCGCGATATCG

GIGATAAACT GCGTGATCGTAATCCGGGTGCCTTTTATATGGT TATTACCAATCCGGTTG

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
GTGATAAACTGCGT GATCGTAATCCGGGT GCCTTTTATATGGT TATTACCAATCCGGT TG

ATGTGATGACCATGATTCTGAGT GATGT GATTGGECAATAAAGGCACCGT TATTGGTACAG

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
ATGTGATGACCATGATTCTGAGT GATGT GATTGGCAATAAAGGCACCGT TATTGGTACAG

GCACCAGCCTGGATACCTATCGT TTTCGTAGCGCAGT TAGCGAACT GCTGAATGAACCGA

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
GCACCAGCCTGGATACCTATCGT TTTCGTAGCGCAGT TAGCGAACT GCTGAATGAACCGA

TTGCAGCAATTGATGGT TATGT TGI TGGT GAACAT GGTGAAGAGCCATTTGT TGCATGGT

LECEEEEEEEr e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
TTGCAGCAATTGATGGTTATGTI TGT TGGTGAACAT GGTGAAGAGGCATTTGT TGCATGGT

CAACCGT TACCGTI TAAAGGTGI TCCGAT TGATGAGTATATCAAAGAGAAAGGTCTGGATC

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
CAACCGT TACCGT TAAAGGT GT TCCGAT TGATGAGTATATCAAAGAGAAAGGTCTGGATC

TGAGCCGTAGCCGTATTGAAGAATATGT TAAAGAAGT TGCAGCCACCATTATTGCAAAAC

LECEEEEEEEr e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
TGAGCCGTAGCCGTATTGAAGAATAT GT TAAAGAAGT TGCAGCCACCATTATTGCAAAAC



721

781

841

901

AGGGTGCAACCAT T TGEEGT CCGECAGCAACCTTTCAAGAAATTGT TGT TAGCCATCT GG

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
AGGGTGCAACCAT TTGGGGT COGGCAGCAACCT TTCAAGAAATTGT TGT TAGCCATCTGG

CAAACGAAGGTCGTATTATTCCGGT TAGCGT TGT TCAAGAAGT TCCTGECGT TGGTCGT G

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
CAAACGAAGGTCGTATTATTCCGGT TAGCGT TGT TCAAGAAGT TCCTGGCGT TGGTCGTG

TTGCAGI TAGCGT TCCGACCAAAAT TAGCGGT CGT CTGGT TCCGECT GCCGCAGCTGCTGA

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
TTGCAGT TAGCGT TCCGACCAAAAT TAGCGGT CGT CTGGT TCCGCTGCCGCAGCT GCTGA

ACGAAGAAGAACGCGAACGT CTGAAACGT GCAGCCGAAGCAATTAAACGT GT TTATGAAG

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
ACGAAGAAGAACGCGAACGT CTGAAACGT GCAGCCGAAGCAATTAAACGT GTTTATGAAG

AAGCAGT GAGCAGCTAACCATGG

NRRRRRRRRRRRRRRRRRRREN
AAGCAGT GAGCAGCTAACCAT GGAAT TCGAAGCT TGAT CCGGCTGCTAACAAAGCCCG



